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A proposta do Genoma-Cana: o pais pode
ser referéncia em genética de plantas

O genoma completo da planta
néo interessa ao Projeto Genoma-
Cana. Suameta éseqiienciar cercade
50 mil genes que controlam o cresci-
mento, o desenvolvimento, a produ-
tividade, o teor de aglicar e outros pa-
rametros essenciais na cana-de-agu-
car (Saccharum sp). Se esse objetivo
for cumprido, o projeto teraum gran-
deimpacto ndo apenas na pesquisa de
cana, mas, de forma mais ampla, tam-
bémnos estudos de genética de plan-
tas, segundo Paulo Arruda, do Cen-
trode Biologia Molecular e Engenha-
ria Genética da Unicamp, umdos pes-
quisadores envolvidos namontagem
do projeto. “O volume de informa-
¢des que 0 Genoma-Cana tem poten-
cial para gerar podera colocar o Bra-
sil como referéncia mundial em EST
deplantas”, diz ele, entusiasmado. A
sigla ¢ de “Expressed Sequence
Tags”, tecnologia de seqiienciamen-
torapido e incompleto que visaiden-
tificar porgdes dos genes que codifi-
cam proteinas.

Em relagdo a cana, especifica-
mente, ha uma grande expectativa de
que a descoberta de genes da propria
planta e metodologias para clona-los
possam tornar a transformagao gené-
tica uma ferramenta mais valiosa do
que ela ja ¢ para os programas de me-
lhoramento. Isso porque, até agora,
trabalha-se nessa transformacgéo com
um numero limitado de genes, todos
estranhos a cana-de-agucar, e a mu-
danga para genes proprios da planta
amplia as possibilidades de dotar va-
riedades convencionais de resisténcia
a doengas e pragas.

Mais que isso: futuramente, auti-
lizagdo desses genes podem resultar
em melhores caracteristicas agrono-
micas da planta, incluindo ai seu teor
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de sacarose, produtividade, despalha
natural, resisténcia a seca e geadas,
precocidade etc. “Imaginamos até
mesmo se ndo vamos encontrar ma-
neiras de a cana fazer aglicares espe-
ciais, ou seja, se ndo vamos chegar a
identificar nesse projeto enzimas da
cana capazes de modificar a sacaro-
se”, especula Paulo Arruda.

Todos esses efeitos da transfor-
magdo genética tém um grande sig-
nificado econémico, em especial
parao Brasil, que lideraa lista dos 80
paises produtores de cana, garantin-
do 25% da produgdo mundial. Em
Sao Paulo, responsavel por 60% da
produgéonacional, o agribusiness da
canamovimenta R$ 8 bilhdes porano
e proporciona 600 mil empregos di-
retos. Este estado é, em nivel mun-
dial, lider em competitividade (me-
nor custo de produgdo) e em expor-
tagoes de aglcar. Nao bastasse isso,
a importancia econdmica da cana
para Sao Paulo deve crescer muito
em fungdo de seu potencial para a
produgdo de energia renovavel.

Nesse quadro torna-se claro por-

dutores paulistas, coordena o Consor-
cio Internacional de Biotecnologia de
Cana-de-Agtcar, ICSB (cuja criagdo
liderouem 1991), que retine 13 entida-
des de 9 paises e ja desenvolveu deze-
nas de projetos cientificos emsua area.
E ¢ justamente devido a experiéncia
acumulada nos seis anos de trabalhono
Consorcio, que o Centrode Tecnologia
de Cana (CTC) da Copersucar devera
desempenhar um papel importante
dentro do Projeto Genoma-Cana.

O projeto vem sendo desenhado
com caracteristicas extremamente in-
teressantes. Uma delas éque a utiliza-
¢do da técnica de EST vai permitir a
comparagdo das seqiiéncias obtidas da
cana-de-agiicar a outras seqiiéncias de
outros produtos depositadas em ban-
cos de dados, gerando informagdes
sobre genes homologos em espécies
diferentes e facilitando adescoberta de
Novos genes.

“Ha coisas fascinantes nesse
campo. Encontramos, por exemplo,
em ESTs de Arabdopsis thaliana, um
matinho, 0 mesmo gene que controla
a temperatura em mamiferos. Nessa
mesma planta encontramos um gene
que € um transportador proto-sodio,
ousejaqueelimina o sédionorim, que
ja havia sido identificado no rim de
porco”, relata Paulo Arruda.

E precisamente por conta dessas
analogias que o seqiienciamento rapi-
do de genes da cana-de-aglicar expres-
sos naraiz, colmo, folhas, em suma, nas
diferentes partes daplanta, depois deas
seqiiéncias serem comparadas as de
outras plantas, pode levaraumvolume
extraordinario de novas informagoes
sobre genética vegetal. Aidentificacdo
dos genes da cana devera contribuir
para elucidar processos fisiologicos e
bioquimicos, tais como os da produgo,
transporte e armazenamento de agtica-
res, assimilacdo de nutrientes eresistén-
ciaadoengas, etodo esse conhecimento
ndo serve apenas paraa planta sob exa-
me no Brasil, mas para os outros proje-
tos genoma de planta em desenvolvi-

que a Copersucar, entidade dos pro-  mento pelo mundo.

Nimero de ESTs armazenados em dbEST
Organismo Numero de ESTs
Homo sapiens (humano) 857967
Mus musculus + domesticus (camundongo) 252225
Caenorhabditis elegans (nematéide) 72521
Arabidopsis thaliana 33993
Oryza sativa (arroz) 20708
Drosophila melanogaster 16859
Brugia malayi (nematdide parasita) 11132
Saccharum sp. (cana-de-agtcar) 293
Diversos vegetais 8274
Outros 45749
TOTAL 1319721




