GENOMA-FAPESP

Dois passos importantes

Trabalhando emritmo acelerado,
0s 33 laboratdrios participantes do Pro-
jeto Genoma-FAPESP ja seqiiencia-
ram 94% dos genes da Xylella fastidi-
osa, bactéria responsavel pela doenga
Clorose Variegadade Citros (CVC),ou
praga do amarelinho, que atinge 34%
dos laranjais paulistas. Imediatae con-
comitantemente, eles iniciaram a fase
de anotagdes, ou analise das fungdes
biologicas de cadaumdos genes. O co-
mego das analises ja trouxe duasimpor-
tantes revelagdes: foram descobertos
genes que podem explicar a patogenia
daXylellaeha fortes indicios de que as
bactérias “conjugam”, ou seja, sio
capazes de trocar informagdes gené-
ticas entre si, através de plasmideose,
dessa forma, recombinar-se para te-
rem maior sobrevida.

As descobertas sobre a patogenia
esobreosprimeiros genesdotipo TRA,
com caracteristicas de conjugagdo, fo-
ram relatadas pela equipe do professor
Fernando Reinach, do Instituto de Qui-
mica da USP, lider de um dos dois la-
boratdrios centrais do Projeto.

As novas informagdes e o anda-
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mento do Projeto foram debatidas pe-
los representantes dos 33 laboratori-
os participantes, em reunido realizada
no dia 1° deste més, no auditorio da
Fundagdo. O Projeto Genoma-FA-
PESP foi langado oficialmente em
outubro do ano passado e, pelo crono-
grama inicial, somente no més de ju-
lhoultimo deveriam ter sido iniciados
ostrabalhos deseqiienciamento gené-
tico da Xyllella fastidiosa.

Para Andrew Simpson, coorde-
nador de DNA do Projeto, arapidez
com que ele esta se desenvolvendo
e os avangos conseguidos na capa-
citagdo dos profissionais participan-
tes ¢ surpreendente. “Todos estdo
indo muito bem. As primeiras ano-
tagdes, previstas para o ano 2000, ja
estdo sendo feitas, e isto mostra que
a equipe esta conseguindo rapidos
progressos”, afirma com entusias-
mo. Para definir a qualidade da cién-
cia brasileira, o pesquisador inglés
ndo hesita: “ndo tem melhor”. Para
ele, o grupo de cientistas do Organi-
zation for Nucleotide Sequencing
and Analysis (ONSA), laboratorio
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virtual formado pelos centros paulis-
tas integrantes do Projeto Genoma-
FAPESP, atingiu um ponto alto em
pouquissimo tempo. “Esta equipe ¢
poderosa, capaz de fazer qualquer
coisa”, diz, quando se refere a pos-
siveis desdobramentos na area da
Biologia Molecular,

Oprofessor José Fernando Perez,
diretor cientifico da Fundagéo eumdos
idealizadores do Projeto, também néo
disfarga sua admiragdo diante das me-
tasatingidas. “Este segundobalango foi
necessario porque estamos proximos
dadeterminagao do codigo genéticoda
Xyllela. Mas isto ndo quer dizer que o
trabalho esta perto de suaconclusao. O
projeto para identificagdo das fungdes
biologicas desses genes estd sendo
montado e devera comegar em meados
de 1999, quando a estrutura completa
do DNA da bactéria for conhecida”,
especula o cientista.

Ele também ndo esconde seu en-
tusiasmo quanto aos pesquisadores
participantes. “Atéaqui podemos afir-
mar que demos um grande salto em
termos de qualificagdo de nossos pes-
quisadores. A elevagdo dessa compe-
téncia em Biotecnologia permitira ao
Brasil avangar muito na campo dain-
vestigagdo cientifica. A Genética
Molecular ¢ uma arma fundamental na
obtengdo de solugdes para areas como
meio ambiente, pecuaria, agricultura

“e salide publica”.

O conhecimento da estrutura
genética de plantas relevantes do
ponto de vista cientifico e socioeco-
ndmico e de outros agentes patogé-
nicos continua na pauta da FAPESP.
O proximo projeto a ser anunciado,
o Genoma-Cana, tem como objetivo
seqiienciar, em parceria com a Co-
persucar, cerca de 50 mil genes res-
ponsaveis pelo crescimento, produ-
tividade, teor de aguicar e por outros
pardmetros da cana-de-agucar (veja
edi¢don® 31 do Neticias FAPESP),
para melhoramento da planta. Se-
gundo Paulo Arruda, pesquisador do
Centro de Biologia Molecular e En-
genharia Genética da Unicamp (ou-
tro laboratorio central do Genoma-
FAPESP), “a escolha da cana-de-
aglcar se deve a sua importancia
para a economia paulista. Sdo Pau-
lo é responsavel por 60% da produ-
¢do nacional e o agribusiness pro-
porciona 600 mil empregos diretos,
movimentando pelo menos US$ 8
bilhdes anualmente no Estado”.



