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Projeto Genoma entra em nova fase

O Projeto Genoma Xylella esta
entrando em uma nova fase. No meio
do caminho para a identificagdo das
fungdes biologicas dos cerca de mile
duzentos genes da Xylella fastidiosa,
a FAPESP est4 propondo mais um de-
safio: o avango das pesquisas com
novas hipéteses sobre a Clorose Vari-
egada de Citrus (CVC)—doenga pro-
vocada pela bactéria —, para a orga-
nizagdo do projeto Genoma Funcio-
nal. Alias, foi concedido em 1° de ou-
tubro o primeiro auxilio para um tra-
balho dessa natureza. Orientada por
Helaine Carrer, do Departamento de
Quimica da Escola Superior de Agri-
cultura Luiz de Queiroz (Esalq/USP),
Maria Clara Pestana esta estudando o
“Isolamento de promotores especifi-
cos de xilema para a expressdo dos
genes 60 e PrSk em Catharanthus ro-
seus e Citros no controle da Xylella
fastidiosa”.

O aniincio oficial da abertura do
Genomaacientistas de outras areas foi
feito em 30 de outubro, durante um
workshop que contou coma participa-
¢do de pesquisadores envolvides no
seqlienciamento e grupos atuantes em
bioquimica, biologia moleculare fito-
patologia. No encontro, foram discu-

tidas as
formas de
utilizagdo dasin-
formagdes genéticas
ja obtidas para entender o funciona-
mento da bactéria. Antes das discus-
soes sobre a expansio do projeto, fo-
ram realizadas exposigoes sobre o es-
tagio atual dos trabalhos e sobre a fi-
siologia e bioquimica da patogenici-
dade de bactérias em plantas pelos pro-
fessores Andrew Simpson, coordena-
dordo Genoma, Fernando Reinach, do
Instituto de Quimica da USP e chefe

de um dos dois laboratdrios centrais,
e Sérgio Pascolatti, da Esalq.
“Queremos encontraruma forma
dedisponibilizar os dados paraque os
pesquisadores interessados na biolo-
giada Xylella possam submeter a FA-
PESP novos projetos na area de fito-
patologia”, afirmou o professor Rei-
nach no inicio dos debates com espe-
cialistas desta area. Para ele, esse é 0
primeiro passo para a organizagdo do
Genoma Funcional, um projetocomo
objetivode estimulara formulagdo de
propostas para controle da CVC, ou
praga do amarelinho, vinculadas aos
dados do Genoma Xylella.
Organizado por Marcos Macha-
do, do Centro de Citricultura Sylvio
Moreira, do Instituto Agronémico de
Campinas, 0 encontro marca um mo-
mento importante para a Biologia
Molecular. Pela primeira vez, pesqui-
sadores paulistas poderdo utilizarum
agente patogénico
seqiienciado
para propor
estudos inédi-
tos.  Antes
mesmo do tér-
mino do se-
qilenciamento,
que deve aconte-

cer em até umano, sera pos-
sivel levantar hipoteses e indicar so-
lugdes emrelagio a doenga. A Xylella

fastidiosa foi identificada em 1973,

mas so foi reconhecida como causado-
radaCVCem 1993,

Na visdo dos fitopatologistas, a
pesquisa sobre os mecanismos de ata-
que e os de defesa e aparticipagdo dos
genes na interagdo planta-patogeno
oferece muitos desafios. A bactéria ¢
bastante especializada, seu cultivo ¢
dificil e os sintomas demoram a apa-
recer na planta inoculada. Por isso, 0s
estudos fisiolégicos e bioquimicos de-
vem ser conduzidos em condigdes na-
turais e controlaveis.

Fernando Reinach, entretanto,
destaca a oportunidade de ampliar a
participagdo de pesquisadores dispos-
tos a refletir sobre novos projetos rela-
cionados ao estudo da doenga. “Nao
iremos esperar o fim dos trabalhos de
anotagdo (registrodas fungdes biologi-
cas de cada um dos genes) para
dar inicio aos estudos sobre a
CVC. Temos o privilégiode co-
nhecer e o dever de utilizar as in-
formagdes do genoma da Xylella

paradar continuidade as pes-
quisas. E uma chance tinica”,
enfatiza.
Encontros deste tipo de-
vem continuar a acontecer, € seus
resultados definirdo os parametros
do Genoma Funcional. Aindugdo de
novos projetos e a colaboragio inter-
disciplinar, de acordo com os orga-
nizadores do encontro, ampliara o
conhecimento sobre um problema
de grande importéancia para a agro-
industria brasileira.
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